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« → x y

  « x SIZE EVAL DROP → n
   « y x LSQ → cf

     « x cf * → yp
       « yp →COL DROP AXL y →COL DROP AXL - SQ �LIST DUP → sse

         « n 3. - / → s2

           « -105. SF s2 x TRAN x * INV * →DIAG AXL � → se
             « y →COL DROP AXL SQ �LIST y →COL DROP AXL �LIST SQ 

n / - → sst
               « cf →COL DROP AXL → coef

                 « sst sse - 2. / → qmreg

                   « 2. qmreg * sst / → r2
                     « qmreg s2 / → F
                       « n n F EVAL UTPF → pv

                         « coef 'coef' →TAG se 'se' →TAG qmreg 
'qmreg' →TAG

sse 'sqres.sse' →TAG s2 'qmres.s2' →TAG sst 'sst' →TAG r2 'r2' 
→TAG F 'F' →TAG

pv 'pval' →TAG 2000. .4 BEEP
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                   »
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           »
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